Programy

Primer3 (http://primer3.ut.ee/) NEBcutter2.0 (http://nc2.neb.com/NEBcutter2/)

U67065 10741-13080 11711(971) 11181(441)
NM_177508 1247-1249

Primer3

1.

A

W bazie GenBank odszukaj rekord o numerze dostgpu AB209485. Wyswietl rekord w
formacie FASTA. Skopiuj zawarto$¢ rekordu i wklej do okna edycyjnego programu
Primer3.

W opcjach programu wybierz ludzka bibliotek¢ sekwencji powtarzalnych.

Wprowadz nazwg sekwencji w polu ,,Sequence Id”

Przy domys$lnych ustawieniach programu, zatwierdz zadanie.

Zinterpretuj arkusz wynikowy, podajac dla kazdego startera: pozycj¢ nt na koncu 5’
startera, dtugos$¢, temperatur¢ topnienia, zawartos¢ nukleotydow GC (%), warto$¢
wewngtrzne] komplementarnosci startera, wartos¢ wewngtrzne] komplementarnos$ci
startera na koncu 3’, podobienstwo do wyspecyfikowanej biblioteki sekwencji
powtarzalnych, sekwencj¢ obu starteréw, dtugos¢ analizowanej sekwencji i produktu.



